
№ Название исследования
Количественный

Относительный

Lg(Х/СВМО)

Результат

% от СВМО

   Геномная ДНК человека 10 1 10 1006.2

1    Общая бактериальная масса 6.110

2    Lactobacillus spp.

Транзиторная микрофлора

-2.8 (0.1-0.2%)3.310

3    Staphylococcus spp.

Нормофлора

-2.0 (0.8-1.1%)4.110

4    Streptococcus spp. -1.9 (1.1-1.4%)4.210

5    Corynebacterium spp. -0.8 (14-19%)5.310

   Сумма: Нормофлора -0.7 (16-22%)5.310

6    Gardnerella vaginalis

УПМ, ассоциированные с баквагинозом

-1.7 (1.9-2.6%)4.410

7    Megasphaera spp. / Veillonella spp. / Dialister spp. -0.8 (12-17%)5.210

8    Sneathia spp. / Leptotrichia spp. / Fusobacterium spp. не выявлено

9    Ureaplasma urealyticum * не выявлено

10    Ureaplasma parvum * не выявлено

11    Mycoplasma hominis * не выявлено

12    Atopobium cluster -1.8 (1.3-1.7%)4.210

   Сумма: УПМ, ассоциированные с баквагинозом -0.7 (15-21%)5.310

13    Bacteroides spp. / Porphyromonas spp. / Prevotella spp.

УПМ анаэробы

-0.8 (14-19%)5.310

14    Anaerococcus spp. -0.7 (16-22%)5.410

15    Peptostreptococcus spp. / Parvimonas spp. -1.2 ( 6- 8%)4.910

16    Eubacterium spp. -0.7 (17-23%)5.410

   Сумма: УПМ анаэробы -0.2 (53-71%)5.910

17    Haemophilus spp.

УПМ Haemophilus spp.

-2.1 (0.7-0.9%)4.010

18    Pseudomonas aeruginosa / Ralstonia spp. / Burkholderia spp.

УПМ Pseudomonas aeruginosa / Ralstonia spp. / Burkholderia spp.

не выявлено

19    Enterobacteriaceae spp. / Enterococcus spp.

УПМ Enterobacteriaceae spp. / Enterococcus spp.

-2.8 (0.1-0.2%)3.210

20    Candida spp. *

Дрожжеподобные грибы

не выявлено

21    Mycoplasma genitalium **

Патогены

не выявлено

22    Trichomonas vaginalis ** не выявлено

23    Neisseria gonorrhoeae ** не выявлено

24    Chlamydia trachomatis ** не выявлено

*  Абсолютный анализ Lg(X)

** Качественный анализ Lg

ДИСБИОЗ ВЫРАЖЕННЫЙ с преобладанием условно-патогенных анаэробных микроорганизмов.

Заключение

логарифмическая шкала
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Дата выполнения исследования:  22.01.2023


